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Genom-Entschliusselung: Neue Einblicke
INn Menschenaffen und Evolution!

Internationales Forschungsteam entschlisselt Genome von
sechs Primatenarten, einschlief3lich Schimpanse und
Gorilla, an der Uni Hamburg.

VIDADIE) Nachrichten AG

Universitat Hamburg, 20146 Hamburg, Deutschland - Ein
internationales Forschungsteam hat kurzlich die vollstandigen
Genome von sechs Primatenarten entschlisselt. Dies wurde
durch die Zusammenarbeit des Fachbereichs Biologie der
Universitat Hamburg ermoglicht. Die entschllsselten Arten
umfassen Schimpanse, Bonobo, Gorilla, Borneo-Orang-Utan,
Sumatra-Orang-Utan und Siamang. Die Ergebnisse dieser
umfassenden Studie wurden in der Fachzeitschrift Nature
veroffentlicht.

Das Hauptziel dieser Forschung war es, tiefere Einblicke in die
Evolution der Menschenaffen zu gewinnen. Die erste
Sequenzierung des menschlichen Genoms fand bereits 2001


https://www.uni-hamburg.de/newsroom/presse/2025/pm15.html

statt, und seither gab es diverse Anstrengungen, die Genome
von Primaten zu entschlusseln. Fruhere Studien waren jedoch oft
unvollstandig, was die Anzahl der untersuchten Arten und die
Vollstandigkeit der Genomsequenzen betrifft.

Technologische Fortschritte

Die Leitung des Projekts hatte Evan E. Eichler von der
Washington University Ubernommen. Dank verbesserter
Sequenziertechnologien und Genomanalysemethoden konnten
die Forscher nun insgesamt 215 lickenlose Chromosomen
sequenzieren. Die Genomsequenzen weisen eine
bemerkenswerte Prazision auf: weniger als ein Fehler pro
500.000 Basenpaaren.

Ein wesentlicher Beitrag der Universitat Hamburg konzentrierte
sich auf Immungen, die wichtig fir Immunsystemproteine sind.
Diese neuen Daten bieten nicht nur verfeinerte Analysen,
sondern auch aussagekraftigere Quellen fur evolutionare und
genetische Vergleiche zwischen Mensch und Primaten. Die
Erkenntnisse kdnnten zudem helfen zu verstehen, warum
Krankheitserreger leichter auf andere Arten und den Menschen
Ubergreifen kbnnen, wie der Studienmitautor Tobias Lenz
erlautert.

Verwandtschaft zum Menschen

Fruhere Studien Uber die genetische Verwandtschaft zwischen
Menschen und Schimpansen ergaben, dass die Genome dieser
beiden Arten erstaunlich ahnlich sind. So berichten Fachleute,
dass die genetische Ubereinstimmung nahezu 99% betragt, was
die Bedeutung dieser neuen Forschungsergebnisse weiter
unterstreicht. Die verbesserten Daten ermdglichen eine
genauere Untersuchung von artspezifischen Eigenarten sowie
der allgemeinen Ahnlichkeit zwischen Menschen und
Menschenaffen.

Insgesamt erdffnet die vollstandige Entschlisselung der Genome



dieser sechs Primatenarten bedeutende Perspektiven fur
zuklnftige genetische Studien. Die neuen Erkenntnisse aus
dieser Studie werden sicherlich nicht nur in der Wissenschatft,
sondern auch in der Gesundheitsforschung von grof3er Relevanz
sein. Fur weitere Informationen zum Thema gibt es zuséatzliche
Details auf Spiegel Online und unter APA Science.
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