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Wollmammut-DNA: Neue Einblicke in die
Vergangenheit durch alte Genome

Ein 52.000 Jahre altes, gefriergetrocknetes Wollmammut
ermoglicht Wissenschaftlern die Rekonstruktion seines
Genoms und spannende Erkenntnisse uber alte DNA.

Ein Blick in die Vergangenheit: Die
Bedeutung der Mammut-Genomforschung

Die jungsten Entwicklungen in der Mammutforschung bieten
einen faszinierenden Einblick in unsere naturliche Geschichte
und er6ffnen neue Perspektiven auf den Erhalt genetischer
Vielfalt. Ein gut erhaltenes Wollmammut, das vor uber 52.000
Jahren lebte und in Sibirien gefunden wurde, hat es
Wissenschaftlern ermoglicht, sein dreidimensionales Genom zu
rekonstruieren. Diese Erkenntnisse konnten nicht nur unsere
Kenntnisse Uber das Mammut selbst, sondern auch uber den
genetischen Reichtum heutiger Arten verbessern.

Ein einzigartiger Fund

Das gefriergetrocknete Wollmammut wurde unter extremen
klimatischen Bedingungen im sibirischen Klima konserviert. Die
Forscher entnahmen eine kleine Hautprobe und stellten fest,
dass die Zellen und Chromosomen erstaunlich gut erhalten
waren. , Die Vorstellung, dass so kleine Molekule wie die alten
DNA-Fragmente Uber lange Zeitraume festsitzen konnen, ist
physikalisch bemerkenswert”, erklart Erez Lieberman Aiden, ein
fuhrender Wissenschaftler des Projekts.



Technologische Fortschritte in der
Genomforschung

Die Fortschritte in der Genomik, insbesondere die neue Methode
»Paleo Hi-C“, erlauben es den Wissenschaftlern, die Struktur des
Mammutgenoms in dreidimensionaler Form zu interpretieren.
Dies ist besonders wichtig, da die meisten alten DNA-Proben in
fragmentierter Form vorliegen. Mit dieser neuen Technik
konnten Forscher die Chromosomen in jedem Zelltyp
eindeutiger analysieren und ermitteln, welche Gene wahrend
des Lebens des Mammuts aktiv waren.

Implikationen fur den Artenschutz

Die Ergebnisse dieser Forschung kdonnten uber die blofSe
Wissenschaft hinausgehen und wichtige Hinweise fur den Schutz
bedrohter Arten bieten. ,,Um zu beurteilen, wie schlecht oder gut
es Arten in Bezug auf ihre genetische Vielfalt geht, ist es wichtig
zu verstehen, was flur sie ‘natlrlich’ ist”, sagt Patricia Chrzanova
PecCnerova von der Universitat Kopenhagen. Die Kenntnis der
vergangenen genetischen Vielfalt kdnnte einem besseren
Verstandnis der heutigen Situation gefahrdeter Arten
zugutekommen.

Verborgene Informationen aufdecken

Die neu entdeckten Informationen Uber die Genstruktur des
Mammuts ermoglichen es Wissenschaftlern, Unterschiede
zwischen Mammuts und modernen Elefanten zu studieren.
Hierbei sind vor allem Gene relevant, die fur Anpassungen an
kalte Umgebungen verantwortlich sind. Diese Erkenntnisse
konnten auch wichtige Impulse fur die Zuchtung und den Erhalt
von Tierarten im Kontext des Klimawandels geben.

Ein Blick in die Zukunft

Die Forscher hoffen, dass ihre Arbeit nicht nur zur



Wiederentdeckung von Genomstrukturen anderer
prahistorischer Spezies fuhren wird, sondern auch zur Schaffung
neuer Ansatze im Tierschutz. ,Wir mussen untersuchen, wie
Arten ausschauten, bevor der Mensch begann, sie zu jagen*,
fordert PeCnerova. Diese Ruckschau kdonnte entscheidend sein,
um zu verstehen, wie wir gegen die aktuelle Biodiversitatskrise
ankampfen konnen.

Zusammenfassend zeigt der Fall des gefriergetrockneten
Wollmammuts nicht nur die beeindruckenden Moglichkeiten der
Genomforschung auf, sondern auch die Relevanz dieser
Erkenntnisse fur den Schutz und Erhalt heutiger Tierarten. Der
Blick zurtuck in die Vergangenheit konnte entscheidende
Hinweise liefern, die uns helfen, eine nachhaltigere Zukunft zu
gestalten.
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